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Weitere Informationen: \
F'

Veranstaltungsort: Den genauen Veranstaltungsort LiFeS A
finden Sie wunter www.lifescience-akademie.de. Die IFE CD:ESEHEE‘EK:DEME
LifeScience Akademie behalt sich aufgrund

wirtschaftlicher ~ Uberlegungen  bzw.  behérdlicher

Anordnungen vor, ein geplantes Prasenz-Seminar ggf.

kurzfristig als Online-Schulung durchzufiihren oder

abzusagen. Interpretation von

Teilnahmegebiihr: In der Teilnahmegebiihr sind folgende

Leistungen inkludiert: Seminarunterlagen, Mittagessen u. Massenspe ktren

Pausengetrdnke (nur bei Prasenz-Schulungen) sowie eine

Teilnahmebescheinigung.

Seminaranmeldung: Unter www.lifescience-akademie.de

konnen Sie sich zu unseren Seminaren anmelden. Die

Anmeldung wird mit Eingang bei der LifeScience Akademie 15 . 1 12023
verbindlich. Sie erhalten eine Anmeldebestatigung.

Leistungsnachweis: Nach jedem Seminar steht lhnen ein On“ne
Online-Leistungsnachweis in Form eines Wissenstests zur
Verfligung. Nach bestandenem Test erhalten Sie ein
aussagekraftiges Zertifikat mit detaillierter Angabe der
Priifungsinhalte als Nachweis |hrer neu erworbenen

Qualifikationen. Auch als Inhouse-Schulung buchbar
Stornierungsbedingungen: Stornieren Sie bis 4 Wochen vor
der Veranstaltung, wird eine Gebtihr in Héhe von 100,-€ zzgl.
MwsSt. erhoben. Bis 2 Wochen vor Veranstaltungsbeginn
wird die Halfte der Teilnahmegebiihr, danach der volle
Betrag erhoben; es sei denn, es wird ein Ersatzteilnehmer
desselben Unternehmens gestellt. MalRgebend ist der
Zeitpunkt des schriftlichen Eingangs bei der LifeScience
Akademie. Bei Absage des Seminars von Veranstalterseite
werden die Teilnahmegebiihren in voller Héhe zuriick-
erstattet. Weitere Anspriiche sind ausgeschlossen.

Zahlung: 14 Tage nach Erhalt der Rechnung (ohne Abzug).

Teilnahmebedingungen: www.lifescience-akademie.de/agb

Fiir weitere Informationen wenden Sie sich bitte an:
LifeScience Akademie Dr. Bichimeier

Tel:  +49 89 45 46 999 4

Email: info@lifescience-akademie.de
www.lifescience-akademie.de

Alle Termine und Veranstaltungsdetails auf:
www.lifescience-akademie.de



http://www.lifescience-akademie.de/
http://www.lifescience-akademie.de/
http://www.lifescience-akademie.de/agb
http://www.lifescience-akademie.de/

Interpretation von Massenspektren

Wer sollte daran teilnehmen

Das Tagesseminar richtet sich an LC-MS (teilweise auch an
GC-MS) Anwender, die ihre Kenntnisse in der
Interpretation von Massenspektren weiter ausbauen
wollen. Grundlagen und Besonderheiten der
Spektrenauswertung werden ebenso behandelt wie die
Erstellung und Verwendung von Spektrenbibliotheken.
Grundkenntnisse in der Massenspektrometrie werden
vorausgesetzt. Wir empfehlen den vorherigen Besuch der
Seminare: ,Grundlagen der Massenspektrometrie” und
,LCMS-Kopplungstechniken®.

Was wird vermittelt

Die  Massenspektrometrie ist ein  nicht mehr
wegzudenkendes Instrument zur Aufklarung unbekannter
Strukturen und zur Analyse komplexer Gemische sowohl
in der chemischen als auch der biochemischen Analytik.
Die Interpretation der gewonnenen Daten ist eine echte
Herausforderung. Die Ergebnisse der vorhandenen
software-gestiitzten Auswertungen sind nur dann
verlasslich interpretierbar, wenn vertiefte Kenntnisse zu
den Grundlagen der Messungen selber als auch der
Auswertung von Massenspektren vorhanden sind. Somit
lassen sich Fehler schnell aufspliren und Ergebnisse
richtig interpretieren.

In diesem Seminar werden  Strategien und
Vorgehensweisen zur Interpretation von MS-Spektren
erarbeitet. Durch praktische Ubungen werden die
Moglichkeiten der Auswertung vermittelt, in gangige
Software eingefiihrt und deren Vor- und Nacheile
erlautert. Ziel des Seminars ist es, zukiinftig Spektren
selbststandig interpretieren zu kdnnen.

Termine: 15.11.2023
Veranstaltungsort:  Online

Teilnahmegebiihr: 621,00 € (zzgl. 19% MwSt.)
Beginn/ Ende: 09:00-17:00 h

Dauer: 8 UE

Anmeldung und weitere Informationen finden Sie unter:
www.lifescience-akademie.de
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Inhalte

Einfiihrung und Wiederholung von MS-Grundlagen

* lonisierungsverfahren

* Typen und Eigenschaften von Massenanalysatoren
* Fragmentierung und Fragmentierungsmethoden

* Aufbau und Terminologie von MS-Spektren

Grundlagen der Interpretation von MS-Spektren

* Bewertung verschiedener Spektren und Peaks
(Addukte, Mehrfachladungen)

* Exakte Masse und Elementarzusammensetzung

* Besonderheiten durch das lonisierungsverfahren

Auswertung und Interpretation von Spektren

* Manuelle Auswertung von MS-Spektren von kleinen
Molekdilen (Stickstoffregel, Fragmentierung)

* Manuelle Auswertung von MS-Spektren von Peptiden

* Software-unterstiitzte Auswertung von MS-Spektren
von kleinen Molekiilen

* Software-unterstiitzte Auswertung von MS-Spektren
von Peptiden

* Abgleich mit Spektrenbibliotheken

Referentin

Frau Dr. Riedner hat in Berlin Biochemie studiert und am
Universitatsklinikum Hamburg-Eppendorf im Bereich
chromatographische Aufreinigung und
massenspektrometrische ldentifizierung von Proteinen
und Peptiden promoviert. AnschlieRend leitete sie 10
Jahre die massenspektrometrische Serviceabteilung im
Fachbereich Chemie der Universitat Hamburg. Seit 2022
koordiniert sie den Aufbau der gemeinsamen
Technologieplattform Massenspektrometrie der
Universitat Hamburg und des Hamburger
Universitatsklinikums.
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